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Résumé

« La transmi ssion du conpl exe vecteur-parasite pour |’ Onchocercose en
Afrique de |’ Quest », étudi ée par | e groupe de chercheurs sus-cités, vise
donc a tester |’ hypothése selon laquelle « deux souches parasitaires
connues aussi bien en forét qu’ en savane, sont préférentiellenent
transm ses par des souches vectorielles distinctes du conplexe Sinmulium
damosum senso lato ». L' étude de |’ Onchocercose, vue a travers cet article
ou d autres articles paralleles, fait intervenir plusieurs domaines de |la
Biologie tels que : |'Entonologie, |'Epidémologie, |'Ecologie et la
Bi ol ogi e Mol éculaire. Car, en Afrique de |’ Quest ou |la nmission de |’ OCP
(Onchocerciasis Control Programme) prendra fin en Décenbre 2002, |a
préservation des acquis de ce programme de lutte nécessite une surveillance
épi dém ol ogi que (vis a vis du parasite) et entonol ogi que (par |a
destruction de tous |les réservoirs possibles du vecteur) accrue ; soutenue
par | a Biologie Mléculaire pour une détection plus spécifique des espéces
parasitaires et vectorielles. Toutefois, depuis quel ques années, des
chercheurs s’ atteélent a promouvoir une nouvel l e technique de détection
beaucoup plus sensible par |'utilisation des mcrosatellites.

Ala lumére de cet article, les résultats obtenus dans |l e cadre de

| " anal yse des nouches infectées par |les fornmes i matures de O vol vul us
montrent des différences quantitatives dans | e dével oppenent du parasite,
mai s cependant n'indisquent pas une différence significative quant a la
capacité des especes junelles du conplexe S.d.s.l, a supporter le

dével oppenent des souches parasitaires de forét et de savane. La forne et
le contenu de |"article cité ci-dessus n' ont pas posé un réel probl énme pour
une éventuell e anal yse. Ce qui nous pousse a dire que |es données résultant
de cette anal yse et des études senbl abl es, devraient aider a la future

pl ani fication stratégique pour le contrdle de |’ Onchocercose a |'intérieur
et en dehors de |la région couverte par |’ OCP
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Résumé :

Dans cet article les auteurs ont utilisé |es méthodes de biol ogie
nmol écul aire pour tester |’ hypothése de |’ association des souches de O
vol vul us avec | a pathol ogi e ocul aire.

La méthode utilisée est |a PCR (Pol ynérase Chaine Réaction). C est une
technique qui utilise certaines propriétés de |’ ADN pour avoir plusieurs
copies d un gene considéré a partir d’ une seule copie du géne
(Amplification). Pour cela |'utilisation des sondes (Anprces) est
prinordiale puisqu elle pernet de détermner la zone a anplifier. Le
produit anplifié est ensuite visualisé a |’U V sur un gel d agarose. Cette
technique a pernms de classer les différentes souches de O volvulus en
rapport avec le profil de |a nmal adie ocul aire. De plus une souche

i ntermédi ai re pouvant transnmettre |la mal adi e ocul aire fut découverte.

Les résultats de ce travail ont pernis de tester |’ hypothése selon |aquelle
le profil de la cécité oculaire est en rapport avec |la souche parasitaire.
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Résumé

Une étude a été menée sur |es puces d ADN par Eric Lander de |'institut de
Wi t ehead pour |a recherche bionédicale et | e départenent de | a biologie,
nmultitudes instituts de technol ogie.

Le puce d ADN fournit a des biologistes |’'équival ent du tabl eau de
Mendel ew. La mati ere chim que étant conposée d environ de cent élenents,
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| es |listes des pieces organi ques sont énormes ( des nmilliers pour des
bactéries et des centaines de nmilliers pour |les mamm feéres).

L' approche traditionnelle de gene par géne ne suffira pas pour cerner de
facon concréte le probléene. Il sera donc nécessaires d adopter des

posi tions gl obal es des processus bi ol ogi ques: afficheurs sinultanés de tous
| es conposants.

Les puces d ADN of frent une vue gl obal e en fournissant une naniere
appropri ée d examner la variation des ADN et ARN.

Le tabl eau périodi que de | a biologie ne sera pas bidinmensionnel nmis
réfletera des simlutudes a divers niveaux :

- ordre prinmaire d ADN dans | e codage et |es régions de normalisation

- variation pol ynorphe chez une espéces ou un sous-groupe

- période et endroit d expression de |’ ARN pendant |e dével oppenent, |la

r éponse physi ol ogi que de | a nal adi e

- localisation sous-cellulaire et interaction internol éculaire des produits
de protéine.
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Résumé

Les auteurs parlent de |la biologie nol écul aire appliquée a | a génétique.
Il's nous font part des difficultes qu avaient |les scientifiques pour
mésurer sunultanenent |e niveau d expression de plusieurs génes dans une
méne expérience.

Apres | a découverte de | a génom que cel a est devenu possible grace a

| "ef fort conjugué de beaucoup de chercheurs scientifiques a savoir |les

bi ol ogi stes | es chim stes | es physiciens et | es mathématici ens pour nettre
en évidence | a concentration du géne contenu dans |’ ADN, |’ ARN et |es
protéines en utilisant les nouvelles technologies : |I'informatique et la
bi ot echnol ogi e.

Pour faire la PCR on faisait |’extraction de |"ADN ou d’ ARN et on utilisait
directement |e produit extrait pour |la PCR sans savoir si réellenent ce
qu’ on cherche y est.

La vision des genes ne pouvant pas se faire sans |la PCR donc c’ est un pas
vers |"avant de savoir la quantité de matiére premi ére. Aprés la PCR on

passe a |’ anal yse de |'image et des données.

Sachons aussi qu'il y a des banques de données di sponi bl es pour

| " entreposage des données (BLAST, GenBank, ...)

Ces nouvel | es technol ogi es sont un progrés en biologie car il y a quel ques

années on ne parlait pas de puce ni de mcroarrays.
L' auteur a touché les points cibles dont il est question : la maniére de

détermner |a concentration des transcriptases et |es procédés pour
| " anal yse de ces données.
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Résumé :

Durant une période de 3 ans, 175 des 205 patients adm s pour tubercul ose
ont été étudi és pour détermner les profils génétiques des souches de M
tuberculosis qu'ils portaient. Cette étude génétique pernettait
didentifier |les possibles routes de transm ssion entre |es souches de BK
chez des groupes de sujets. Ces groupes étaient des enfants de npins de 14
ans, des sujets infectés par le VIH les Sujets non infectés avec le VIH et
| es personnes ages. Differentes techniques telle que le test de sensiblité
des souches de BK aux anti bercul eux (Isoniazid, ethnbutol, Streptommycine,
pyrazi nam de et rifanpicine), |la radionetrie pour observer |a

mul tiplication des souches, la RFLP et |le Southern Bl ot pour détermner le
nonbre de copies du gene |1S6110. Des groupes de M tubrecul osis qui avaient
les ménes les profils génétiques chez les enfants et |es personnes avec |e
VI H.

Chez les sujets avec VIH, les profils génétiques B, E, F et N étaient
trouvés dans les prisons, deux profils Met S ont été observé a la
pédiatrie et enfin les profils génétiques Het O chez les utilisateurs de
drogue par la voie intravei neuse.

En étudiant les |iens génétiques des souches, |e degré de pol ynorphi sne
était élevé et simlaire aux souches des autres pays européens par rapport
au profil du géne |1S6110.

Il ny avait pas de différence entre | es souches rétruvées chez les sujets
avec le VIH et celles retrouvées au niveau des autres groupes étudi és.

L' anal yse par la technique de la RFLP a nontré que, |les enfants de noins de
14 ans (64% p<0,05) et |es personnes avec VIH (46,5% P<0,05) avaient le
plus grand nonbre de souches ayant |les profils génétiques senbl abl es, et
donc suggestion d’ une transm ssion récente du BK

Cette étude a nmontré que les sujets infectés avec le VIH et les enfants de
noi ns de 14 ans devaient étre les cibles pour |les programmes de prévention.
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Résumé

- Introduction
La puce a ADN est une technique récente qui a été mise au point pour
étudier les duplexes d"ADN. Elle utilise contrairenent aux "dot blots" des
supports en verre sur |esquels sont déposés les fragments d' ADN
pr éal abl enent anplifiés par |a technique de PCR
- Fabrication des puces:
El |l e conporte un avantage sur les autres techniques : elle utilise des
supports en verre qui sont inpernéables a la solution d ADN
- Effet du support sur |e rendenent des dupl exes
Le support doit avoir une taille optimale. L'injection de précurseurs de
nucl éotides a la surface du support augmente | e rendenent de |'hybridation.
- Effet de la conposition des bases et des séquences
Des études ont nontré que des séquences de nménme conposition mais d' ordre
di fférent donnai ent des rendenents différents. D autre part |le rendenent de
| " hybridation augnente | orsque | es concentrati ons de TMACL augnentent.
- Formation de duplex et incorporation dans la cible :
La formati on de duplex est un processus réversible. Elle dépend de |la
formation d' un conpl exe de nucl éation a partir d' interactions entre
quel ques paires de bases conplenentaires. Elle peut étre bl oquée |orsque
| es bases ne sont pas conpl énentaires ou |l orsqu' une structure stable
enpéche | ' appari enent des bases.
- Mnimsation des structures secondaires des cibles
Elle consiste a fragnmenter |'ARN jusqu' a des tailles proches de celles des
ol i gonucl éoti des sur |a puce.
- Extension par polynérases et |igases
L' ADN pol ynérase et la ligase sont a |la base de |'hybridation.
- Concl usion :
Les puces a ADN sont indispensables a |la récherche sur | e génone. On peut
toujours anméliorer | e mécanisne par |'utilisation de neilleurs matériaux de
substrat et par une connai ssance encore plus grande des interactions des
nucl éoti des.
Ce texte a nontré toute |'utilité de la puce, les possibilités de rendenent
qu'elle offre mais aussi ses limtes. On peut toujours expérinenter de
nouvel | es techni ques enzymati ques ni eux adapt és.
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